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Problematika druhu a adaptivni radiace stoji v centru pozornosti evolu¢nich disciplin jiz od dob
Charlese Darwina. Jednim z kol nasi generace v oblasti zoologie bylo rozsifeni tradi¢niho
konceptu morfospecies na moderni pojeti druhu (biologicky, geneticky, evolu¢ni druh aj.), ktera
maji ve své podstaté dlraz na reprodukéni izolaci. V paradigmatickém rozvrhu to vyzaduje
aplikaci soucasnych pfistupii evolucnich disciplin, v metodické oblasti pak posun od klasické
morfometriky k SirSimu spektru biologickych metodik s kli¢ovym postavenim analyz DNA,
coz umoziuyje i Setrné vyzkumné metody spojené s odbérem biopsii nebo neinvazivnich vzorkd.
V tomto konkrétnim piipad€ se jednd o realizaci tradi¢nich zaméteni pracovisté, jakymi jsou
chiropterologie, kryptick¢ druhy (zde v podobé druhového komplexu rodu Pipistrellus),
mediteranni biodiverzitni hotspot a rigordzni ptistup ke srovnavacim disciplindm dle Williho
Henniga. Byly vyuzity postupy molekularni fylogenetiky, jejiz empirické kofeny jsou spojeny
s analyzou mitochondridlni DNA. V analytické ¢asti je vyuzito spektrum metod od parsimonie
k bayesianské statistice a koncept molekularnich hodin. V praci byla vyuzita i bioakustickd data
a integrativni pfistupy. Pomoci téchto metod byly popsany alopatrické a ostrovni mechanismy
speciace druhového komplexu véetné jejich datovani a byly ziskdny podklady pro popis nového
druhu savce pro zépadni palearkt a Evropu. Byly studovany dopady zmén klimatu i1 topografie
na vznik a genetickou strukturu druhti. Clanek ma dobry citaéni ohlas, stal se klasickou praci
v oblasti fylogeografie zapadniho palearktu a Mediteranu. Dalsi prace tymu tuto problematiku
rozvedly, napf. s vyuzitim krajinné genetiky a multilokusového pfistupu ke studiu
fylogeografie, demografie, hybridizace a introgrese (Hulva et al. 2010), geometrické
morfometriky ke studiu adaptaci a reproduk¢ni izolace (Evin et al. 2011, Herdina et al. 2014)
aj.
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V oblasti biogeografie se nase generace utkava s nutnosti reflektovat moderni paradigmatické
posuny v podob¢ statistické fylogeografie a demografie, koalescen¢ni teorie, integrace dat z
modernich geografickych pfistupti jako je dalkovy prizkum Zemé, satelitni telemetrie aj.
llustraci je prace o kaloni egyptském. Z biogeografického hlediska se zajem rozsifuje
z Mediteranni oblasti na Ethiopskou a Orientdlni oblast, coz ptinasi specifika tropické
biogeografie s jejich roli pfi vzniku biodiverzity a predstavuje rozsifeni zabéru naSeho o na
tropickou biologii. Dulezitym pfistupem je i ostrovni biogeografie se svymi specifickymi



evoluénimi mechanismy. V metodické oblasti vyuziva multilokusovy piistup, ktery umozituje
studovat hybridizaci a introgresi, a habitatové modelovani pro soucasnost i ledové doby.
Paleoeviromentalni modely pfispély k poznatkim o kolonizaci Afriky kaloni pies ostrovy
v Indickém oceanu. Déle osvétlily vliv cyklického stiidani pluvidld a interpluvidli a
souvisejicich zmén krajinného pokryvu (zalesnéné a oteviené krajiny) na distribuci,
fragmentaci aredlti a genetickou strukturu zkoumané skupiny a pfinesly hypotézy o adaptivni
roli mitochondridlni DNA. Zakladnim paradigmatem je zde cyklickd oscilace rozlohy
tropického destného lesa a na n&j vazanych specialisti. Publikace je jednou z praci tymu, ktera
posunula kaloné egyptského na troven fylogeografického modelu (jako napi. multilokusova
studie populacni a ostrovni struktury druhu v mediteranni oblasti - Hulva et al. 2012, krajinné
geneticka studie vyuzivajici GPS data o ekotypické variabilit¢ druhu na blizkém vychod¢ -
Centeno-Cuadros et al. 2017 aj.). Pfi dostate¢né¢ podrobné urovni popisu se molekuldrni
ekologové mé generace zakonité museji analyticky vyrovnat s vSudyptitomnym vlivem ¢lovéka
a dotykaji se otdzek ochrany ptirody. Do studii o kalonich se tak promita fakt, ze se jedné o
jednu z modelovych skupin pro human — wildlife konflikt. Jejich role jako kliCcovych druhti je
diky adaptacim k opylovani (chiropterophily) a disperzi semen (chiropterochory) mnoha druhti
rostlin nesporna a je reflektovana v moderni ekologii obnovy. To je v kontrastu se ztratou
habitatli vlivem odlestiovani, lovem pro bushmeat a vnimanim jako zeméd¢€lskych skidcu.
Zminéna prace je citovana i v souvislosti s roli kalont coby vektort filovirti jako Ebola nebo
Marburg. Ohniska epidemii téchto nemoci souviseji napt. s kdcenim pralesi, tyto prace proto
pritdhly pozornost i k tematice ochrany pfirody a konceptu jednoho zdravi, tedy propojeni
biologickych procest na tirovni ekosystému, populaci zvitat 1 lidi.
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Velikost savct je pod disruptivni selekci vlivem predace, u nepocetnych stiedné velkych savct
proto nachézime vyrazné antipredacni adaptace. Jednim z nich jsou ostny jezku, které vytvareji
specifické podminky pro mikroevoluci kozniho mikrobiomu. Tato prace popisuje vznik
rezistence na antibiotika u zlaté¢ho stafylokoka v tomto prostiedi jesté pred za¢atkem klinického
vyuziti antibiotik jako reakci na jejich produkci mikroskopickou houbou Trichophyton erinacei.
Préace tak stavi na paradigmatu holobionta, metodickém pfistupu éry biologie velkych dat
zahrnujicim mikrobiologii, genomiku aj. a rozviji nase ptfedchozi analyzy mitochondridlni
DNA, mikrosateliti, parazitofauny aj. Vtomto projektu byly zlroceny zkuSenosti



s mikroevoluci mikroorganismii i1 patnactileté zkusSenosti s vyzkumem jezka, kteti diky své
senzitivit¢ na oscilace klimatu slouzi jako fylogeograficky model, na jehoz zéklad¢ bylo
formulovano jedno ze zakladnich paradigmat pleistocenni fylogeografie Evropy, a ktery nase
pracovni skupina povysila na speciacni a genomicky model (napt. Bolfikova and Hulva 2012,
Bolfikova et al. 2013, Bolfikova et al. 2020, ElidSova et al. 2022 aj.). V praci jsme s byvalou
doktorandkou méli na starosti design zoologické ¢asti, ucastnili jsme se fylogenetickych a
biogeografickych ¢asti a pfisp€li k zaclenéni interpretaci v ramci konceptu jednoho zdravi.
Pienos rezistentnich kment na domaci zvifata i lidi souvisel s rozsdhlymi Antropocénnimi
pfestavbami ekosystémil, coz je primarni pfi¢ina pfenosu na clovéka u vétSiny lidskych
infekénich onemocnéni. V tomto piipad¢ se jedna o zniCeni polooteviené parkovité krajiny,
tvarované megafaunami, na kterou jsou jezci adaptovani, jejich synantropizaci a synurbanizaci,
posléze ndhradu megafaun domestikovanymi kopytniky a kaskadu dalSich jevt.
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Dalsim zaméfenim nasi pracovni skupiny jsou velci savci (zejména Selmy), kteti s letouny sdili
vysokou turoven genového toku v populacich a kromé vlivu geografické izolace vykazuji
tendenci k diferenciaci v ramci adaptivnich scénati (napt. vznikem ekotypti). Téma této prace
vychézi z unikatni situace v Evropé¢, kde na rozdil od ostatnich oblasti populace velkych Selem
regeneruji a §ifi se. Vyzkum velkych savcli neni mozny bez rozsahlych spolupraci s institucemi
ochrany pfirody, tato prace stavi na dekad¢ takovych aktivit a vyuziti postupll neinvazivni a
ochranarské genetiky. Byla poprvé popsana populacni strukturu vlka obecného ve Stfedni
Evropé. Ukdazalo se, ze podobné jako u jinych druhti tato oblast predstavuje genetickou
ktizovatku, kde se styka né¢kolik populaci. Byly také popsany ptipady dalkové disperze, enklavy
sttedoevropské nizinné populace v Karpatech, Groven genetické variability a role driftu a
formulovany mozné scénare dalSiho vyvoje. Publikace také zahrnuje hypotézy tykajici se
ekotypické variability a vlivu fragmentace krajiny na tento druh. Prace se stala vychodiskem
pro geneticky monitoring vlka obecného a medvéda hnédého v Ceské Republice
(https://www.navratvlku.cz/o-vlkovi-genetika/) a na Slovensku, ptipravu pfislusnych programi
pé¢e ve spolupraci s MZP (AOPK a SOP) a osvétovou ¢&innost (napf. Hulva 2017
https://vesmir.cz/cz/casopis/archiv-casopisu/2017/cislo-4/0-vlkovi-postdivocine-
evoluci.html). Tyto vysledky souvisi i1 sfadou dalSich praci o genetice a genomice vlka
vzniklych v rdmci mezinarodnich konsorcii (napt. Montana et al. 2017, Szewczyk et al. 2019 a
2021, Ciucani et al. 2022). Dtlezitou soucasti je i problematika hybridizace vlka se psem (Randi
et al. 2014, Donfrancesco et al. 2019), slozité téma s obecnymi i spolecenskymi piesahy.
Pracovni skupina se zaméfuje 1 na historii Ceskoslovenského vi¢dka, ndrodniho plemene a
dalezitého modelu pro vyzkum domestikace (Smetanova et al. 2015, Caniglia et al. 2018).
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Kytovci predstavuji jako letouni nebo Selmy savce ze skupiny Laurasiatheria, podobné jako
Selmy jsou to velci vysoce pohyblivi savci, s netopyry sdileji napt. schopnost echolokace,
pohyb v 3D systému a slozitou prostorovou ekologii a migra¢ni chovani podminéné dynamikou
distribuce kofisti. Tato prace byla zamétena na populacni genetiku velryby jizni v jizni Africe
a predstavuje rozsifeni zabéru skupiny na moiskou biologii. Obrovské plochy oceant jizni
polokoule piedstavovaly pro savéi megafauny urcitou analogii mamutové stepi na polokouli
severni, tato spoleCenstva se ale dochovala déle nez v ptipadé terestrickych druht. Velci motsti
savci véetné zkoumaného druhu byli vyznamné ovlivnéni érou primyslového velrybarstvi, dnes
zase Celi problémm v souvislosti s antropogennimi vlivy na prostiedi. Byl proto nutny Setrny
piistup a studie byla zaloZena na sbéru neinvazivnich vzorka star¢ ktize, které se zvirata zbavuji
po migraci z Jizniho ocednu do pobieznich oblasti, kde probihaji porody. K tomu byla v rdmci
obCanské védy vyuzita platforma spolecnosti zaméfenych na pozorovani velryb, reflektujice
exploration - exploitation dilema. Vysledky umoznily zpfesnit pohled na vyznam jihoafrické
populace pro tento druh, popsat jeji variabilitu 1 vztahy s ostatnim populacemi a studovat
demografické zmény, ke kterym v obdobi velkého zrychleni Antropocénu dochézi. Napft. byly
pozorovany velké rocni fluktuace v pocetnosti a vyssi hladina inbreedingu ve srovnani
s pfedchozimi dekadami. To pravdépodobné souvisi s poklesem reprodukéni tispésnosti druhu,
ke kterému dochézi vlivem negativnich antropogennich vlivi, jako jsou srazky s plavidly a jiné
disturbance, zmény klimatu i motskych trofickych siti. Zapojeni do vyzkumu velryby jizni se
promité i do praktického managementu, napft. pfes angazma v mezinarodni velrybaiské komisi
(IWC). Tato prace souvisi i s dal§imi studiemi, které se tykaji fylogeografie studovaného druhu
(Carroll et. al. 2019) nebo zmén v jeji trofické nice a prostorovém chovani, zpisobenych
zejména ustupem krilu na jih (van den Berg et al. 2021). Prace maji dobry ohlas v souvislosti
s vyzkumem globélniho oteplovani, které ma nejvétsi impakt v chladnych oblastech.



