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V této prdci volné navazujici na doktorskou praci jsme popsali genomové slozeni vsech vté dobé
volné dostupnych odrid kfizencl xFestulolium. Tento travni kfiZzenec se na pocatku stoleti dostal do
hledacku Slechtiteld a farmarl pro kombinaci agronomicky vyznamnych znak( z obou rodicud.
Vzhledem k cizosprasnosti a absenci meiotického regulacniho aparatu je ale genomové slozeni odrid
znacné variabilni. Otazka té doby znéla, zda jsou vSechny odrldy skutec¢né hybridni. V nasi praci jsme
prokazali, Ze u nékterych odrlid doslu k Uplné eliminaci jednoho z rodi¢ovskych genomu. Zajimavym
zjisténim bylo, Ze dominantni je vidy genom jilku a eliminovan genom kostfavy. Tématem genomové
dominance u kfizencl se zabyvame dodnes. Pro (nejen Ceské) Slechtitele bylo prokazani hybridity
vyznamnym krokem ke komercionalizaci tohoto kfizence na trhu s osivem.
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Zavedeni pratokové cytometrie pro studium velkych genomd na nasem pracovisti umoznilo
podrobnou genomovou analyzu chromozomu 4F z kostravy luéni. Po synchronizaci bunééného cyklu
v meristematickych bunkach korenovych spicek jsme tento chromozdém pomoci priatokového
cytometru vytfidili a osekvenovali (lllumina). Porovnanim sekvenci s referenénimi genomy ryze,
¢iroku, valecky (Brachypodium distachyon) a je¢mene jsme byly schopni odvodit chromozomové
prestavby, které se udaly béhem evoluce téchto druhl. Jako vyznamny vedlejsi produkt jsme ziskali
mnozstvi molekuldarné cytogenetickych markert, které ndam umoznili velmi detailni identifikaci
jednotlivych chromozomd. Toho vyuZivdme tfeba pro precizni charakterizaci jednotlivych rostlin
kfizencl kostravy lucni s jilky (xFestulolium).
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Dlouhodoba spoluprace s kolegy z Botanického Ustavu vyustila ve vyznamnou praci na poli pfenosu
cizorodého materialu mezi fylogeneticky vzdadlenymi skupinami trav. Navdzali jsme na nasi predeslou
praci (Mahelka a Kopecky, Molecular Biology and Evolution, 2010), kde jsme prokazali hybridni pavod
pyru Agropyron repens a rovnéz pfitomnost malého chromozomového segmentu z prosa (Panicum
bergii). V této praci jsme zjistili, Ze pfenos cizorodého materidlu nebyl ojedinély. U nékterych druh
jeCmene (jeden z rodi¢ovskych druhi pyru) jsme zaznamenali vyskyt cizorodé DNA az z Sesti rGznych
donorl. Jako nejpravdépodobnéjsi se jevi hypotéza horizontalniho prenosu, byt moznost
nékolikandsobné hybridizace nelze vyloucit.



