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PROTI HLAVNIMU PROUDU SOUCASNE SYSTEMATIKY HUB: védci
vyrazné snizili poéty ekonomicky vyznamnych druhi Aspergillus (kropidlak)

Tiskova zprava
Praha, 12. 1. 2023, Prirodovédecka fakulta UK

Vyvoj v soucasné systematice hub sméruje z velké ¢asti k déleni existujicich druhé na mensi,
uzce definované druhy. Jak ale demonstrovali védci z Prirodovédecké fakulty Univerzity
Karlovy a Mikrobiologického tistavu AV CR na modelu rodu Aspergillus (kropidlik), neni
takové déleni ¢asto opodstatnéné a pouze komplikuje nebo znemoziiuje spravnou identifikaci
druhii. Poznatky védci ukazuji, Ze kategorie druhu u hub je totiz vyrazné S§irSi, nez se
predpokladalo, a disledkem toho byl zna¢né sniZen jejich pocet u zkoumanych skupin. ProtoZe
fada Zadoucich i nezadoucich vlastnosti organismi byva vazana na droven druhu, maji tyto
poznatky dopady pro praxi, kde jsou tyto druhy znamé jako producenti mykotoxini, enzymu,
organickych Kkyselin, nebo jako pivodci infekei lidi a zvifat a plisné znehodnocujici potraviny.
Vysledky byly publikovany v sérii tFi publikaci v prestiznim ¢asopisu Studies in Mycology.

Druhy jako Aspergillus niger, A. versicolor jsou jména pomérn¢ znama laické a polo-laické verejnosti.
Tyto a jim ptibuzné druhy jsou vyznamné v biotechnologickém priimyslu jako producenti enzymi a
organickych kyselin (napf. citronové), nebo se vyuzivaji pti fermentaci potravin (zejména v Asii).
Zaroven ale Casto znehodnocuji potraviny, produkuji nezadouci mykotoxiny (napf. ochratoxin,
fumonisiny, nebo sterigmatocystin), zhorsuji kvalitu ovzdusi v budovéch a plsobi zadvazné infekce
¢loveéka a zvitat. Druhova identifikace u hub a jinych organismti je dilezitd, protoze se k ni casto vaze
fada specifickych vlastnosti, jako napf. zminéna produkce mykotoxinl, nebo patogenita. Soucasna
systematika hub, zalozend z velké casti na molekularné-genetickych datech, ale kraci predevsim
smérem k déleni stavajicich druht na mensi. Diisledkem byva zavadéni novych jmen pro tzv. kryptické
druhy (nerozeznatelné vzhledem kolonii, mikroskopickymi a dal§imi znaky jeden od druhého), coz
komplikuje nebo az znemoziuje jejich presnou identifikaci v klinické mykologii, potravinafstvi a
dal$ich oborech.

"Duvodem nadmeérného poctu popisovanych druhu v mykologii je z casti neznalost vlastnosti druhu
Jjako takového v celé jeho s§iri, at’ se jiz bavime o variabilite v morfologickych, fyziologickych nebo
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genetickych znacich. Je to zpiisobeno tim, Ze jsou nové druhy casto popisovany na zakladeé malého
poctu ziskanych kmenii z jednoho nebo nékolika substrati a lokalit. Zkoumani pouze malého poctu
variabilnich jedincu v ramci druhu potom miuizZe byt snadno interpretovano jako nalezeni nepopsaného
druhu. Dalsim ditvodem je vseobecné previadajici smér uvazovani taxonomit smérem k popisu novych
druhu, spise nez smerem opacnym. To totiz védciim dava lepsi moznost své vysledky publikovat,
protoze popis novych druhii je vice atraktivni nez jejich slucovani. Také je obecné jednodussi vytvorit
popis druhu na zdklade mensiho poctu zajimavych kmenu nez shromazdit velky dataset odhalujici
celou variabilitu druhu," ¥ika Vit Hubka z katedry botaniky Ptirodovédecké fakulty UK, zodpovédny
za koncept publikaci a koordinaci mezinarodniho tymu.

"Pro nase studium jsme si vybrali jako model vsudypritomné zastupce Aspergillus, napr. A. niger, A.
versicolor nebo A. candidus, a shromazdili jsme stovky vzorkii z riiznych kontinentii a substratii. Diky
tomu, zZe jsme aplikovali Sirokou Skalu metod, véetné modernich fylogenetickych metod zaloZenych na
datech z vysokého poctu genu, ¢i genomii, jsme mohli zhodnotit skutecnou ruznorodost v ramci druhu.
To vedlo ke zjisteni, ze druhy jsou mnohem vice variabilni, nez jsme si mysleli, a to na mnoha urovnich
— vzhled kolonii, mikroskopické znaky, geneticka variabilita, produkce mykotoxinii apod.,” tika ¢len
tymu FrantiSek Sklenar.

"Vysledkem studii bylo vyrazné snizeni poctu druhut v intenzivné zkoumanych druhovych komplexech
rodu Aspergillus, coz znacné zjednodusi jejich komplikovanou identifikaci v aplikované sfére a
diagnostiku v klinické mykologii. Novy pohled na $iFi druhovych hranic u mikroskopickych hub umozni
"nerealisticky definované kryptické druhy"” pomoci ruznych metod. Ocekavame, Ze aplikovani
podobnych metodickych pristupii v jinych skupinach hub povede k podobnym zavérum. Protoze rod
Aspergillus udava do znacné miry trendy smérovani v taxonomii a dalsich disciplinach, ocekdavame
podobné zavery i u jinych skupin hub,” uzavira Miroslav Kolafik, vedouci laboratofe genetiky a
metabolismu hub z Mikrobiologického tistavu AV CR.
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Obr. 1. Jeden z pfikladl vyfeSeni druhovych hranic u Aspergillus versicolor a ptibuznych druhd, kde byl pocet
akceptovanych druhtd snizen ze 17 na pouhé 4 (jména akceptovanych druhl jsou oznacena vétSim pismem a synonyma
jsou uvedena pod ¢arou).



Obr. 3. Konidiofory u zkoumanych zastupcl



