Postup pfi vyhodnocovani cytometrickych dat:

Pokud jsou analyzy v pofadku (tzn. zietelné piky a nevyrazné pozadi), tak je postup nasledovny:

V menu Analysis si oteviete polozku Peak analysis, v otevieném okné stisknéte Fit Gauss Peaks — software
automaticky indikuje piky (alternativné Ize vyuzit ikonku na dolnim panelu — €. 3). Hodnoty, které Vas zajimaji, jsou
podrzeny Cervené — nasobek ke standardu (pfipadné pokud je standard za vzorkem, jde o pfevracenou hodnotu
tohoto indexu, 1/x), CV vzorku a CV standardu (oboji by mélo byt do 3%!!!). V nasem pfipadé je vzorek (¢. 2) pred
standardem (¢. 1), je tedy nutné hodnotu pfepoditat (1/ 2,526 = 0,396), pak dostaneme pomér ke standardu.
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Pokud jsou analyzy s vyraznéjsim pozadim (Sumem), je nutné pouzit alternativni metodu analyzovani — pomoci
tlacitka 4 (RN) si pfesné oznacime jednotlivé piky, pod histogramem se poté objevi vysledky zvlast pro kazdy pik.
Pomér vzorku ke standardu je pak nutné vypocitat z hodnot Mean-x.
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Ziskané hodnoty zaznamenavame do tabulky, tabulka by méla obsahovat:

-jméno vzorku (A)

-datum méreni (B)

-ndsobek ke standardu (C; index)

-velikost genomu 2C v pg (D; vztahuje se index k velikosti standardu — ve druhém radku)
-CV standardu (E)

-CV vzorku (F)

-procentualni rozdil mezi minimalni a maximalni hodnotou méreni daného vzorku (H; v cytometrické hantyrce tzv.
Sudiv vzorec — je vyznacen v obrazku ve vzorcovém radku)
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43 XIV Adenium obesum 10.03.11 0,843 2,00 3,59 3,58 0,833333333

44 11.03.11 0840 1,99 3,48 3,59 2,00

45 14.03.11 0847 2,01 3,62 4,63

46




Analyza kvalitativné horsich dat:
V menu Analysis — Gating Regions — Polygon Region

Na pravém hornim grafu (FL vs. SSC) vyklikat jednotlivé linie jader a linie nasledné spojit (nejlépe jako ctyruhelnik
nebo podkovu). Nasledné kliknout pravym mysidlem do levého histogramu — naskoci okno Parameter Histogram. V

ném Gating — gate-nastavit R1 — pak Apply
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Sum se automaticky odfiltruje a piky vlevo se zanalyzuji dle normalniho postupu, tj. menu Analysis — Peak Analysis —

Fit Gauss Peaks.



