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Zaměření:  
Studium odpovědi plodin na abiotické a biotické stresy a fenotypování odolnosti vůči těmto stresům s využitím 
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Seznam nejvýznamnějších projektů 

QK1710302 - Zvýšení odolnosti pšenic vůči suchu, mrazu, padlí a fuzariózám klasu pomocí metod genomiky a 
proteomiky (01/02/2017-31/12/2021) 
MŠMT COST LD15167 - Analýza vlivu stresových faktorů chladu a sucha na odolnost různých genotypů pšenice 
s odlišnou úrovní odolnosti se zaměřením na studium změn proteomu (01/11/2015-31/12/2017)  
MŠMT COST LD14064 - Analýza rozdílně akumulovaných proteinů isolovaných z roubovaných zelenin 
vystavených suchu (01/04/2014-30/09/2016) 
Postdoktorský projekt GAČR P501/11/P637 - Analýza vlivu stresových faktorů chladu a sucha na odolnost 
různých genotypů pšenice s odlišnou úrovní odolnosti se zaměřením na studium změn proteomu (01/01/2011-
31/12/2013) 
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Užitný vzor - UV 27844: Extrakční směs pro normalizaci a monitoring dehydrinů v obilninách (2015) autorů 
Vítámvás P., Kosová K., Prášil I.T. 
Vítámvás P., Prášil I.T., Kosová K., Planchon S., Renaut J. (2012): Analysis of proteome and frost tolerance in 
chromosome 5A and 5B reciprocal substitution lines between two winter wheats during long-term cold 
acclimation. Proteomics 12: 68-85- oceněno RVVI úřadu vlády ČR v evaluaci vědeckých pracovišť jako 
excelentní výsledek. 
Kosová K., Vítámvás P., Prášil I.T., Renaut J. (2011): Plant proteome changes under abiotic stress – contribution 
of proteomics studies to understanding plant stress response. Journal of Proteomics 74(8):1301-1322  
Vítámvás P., Urban M.O., Škodáček Z., Kosová K., Pitelková I., Vítámvás J., Renaut J., Prášil I.T. (2015): 
Quantitative analysis of proteome extracted from barley crowns grown under different drought conditions. 
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